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Au niveau scientifique :

— Elargir la base génétique des légumineuses et analyser la diversité génétique des
accessions Européennes et Chinoises en utilisant des caracteres phénotypiques et des
marqgueurs moléculaires

— Analyser l'architecture génétique des principaux criteres de sélection en utilisant la
génétique d’association (GWAS)

— Evaluer le potentiel offert par la sélection génomique (GS) pour créer de nouvelles
variétés de légumineuses

Au niveau technologique :

— Développer des bases de données interrogeables contenant les données de passeport
ainsi que les caractéristiques agronomiques et génétiques

— Développer des outils et des données moléculaires
Au niveau appliqgué (sélection):
— Développer des outils de génotypage

— Mettre en ceuvre la gestion des données et leur analyse

— Explorer le potentiel pour de nouveaux usages des |égumineuses fourrageres pour
I'alimentation humaine
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Cing especes: les plus cultivees &E LEG

= 2 especes fourrageres: luzerne et trefle violet
= 3 especes a graines: pois, féverole, soja

(luzerne et soja seulement, en Chine)




38 partenaires Q Eg(G:

= 26 partenaires Européens : dont 1 PME et
9 compagnies de sélection

= 12 partenaires Chinois : dont 1 compagnie de sélection

European Countries participating ~ @ Alfalfa 9 Redclover A Pea W Fababean XX Soybean
in EUCLEG project
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Méme stratégie pour les 5 espéeces &E EUC
=4 LEG

Accessions
* Centres de ressources génétiques
* \Variétés

RN

Données phénotypiques sur du
matériel en sélection

Acquisition
’ s ded S
Phénotypage Génotypage S
Données de Gestion des
passeport,... Base de données données

Logiciel
convivial:
Progeno

Statistiques,

Diversite genetique, Génétique Sélection interprétation
interactions G x E, d’association génomique

structure du matériel



Phénotypage
/

400 populations en étude

=  Rendement fourrager et qualité
en 5 lieux

=  Rendement en graines

FRA & SRB

m Germination, maladies, sécheresse en conditions controlées
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Assemblage difficile 0cM___chrt (63Mb)
= 289 167 scaffolds €<= 8 x 4 chromosomes !
Aide des cartes génétiques

Séguencage du génome de la luzerne

Genome browser
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Génotypage

Plus de 1000 populations
= 400 en essais
= > 600 avec données de

phénotypage chez les partenaires

Technique: Génotypage par .
" Protocole optimisé

= Séquencage a Toulouse,
bioinformatique a Lusignan =
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Base de donnees et analyses Q Eg(G:

Logiciel Progeno
" Base de données
= Diversité phénotypique et génétique

= Structuration Progeno
"= Geénetique d’association ¥ =it g
" Sélection génomique &5 = T,

Progeno
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Exemple de résultat &E LEG

Diversité sur le soja
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Exemple de résultat &E EUC
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Tolérance a I'anthracnose Luzerne et Trefle V|olet
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La suite des resultats a venir &E LEG

= Variabilité pour les principaux caracteres
= Structuration du matériel

" Marqueurs associés a des caracteres

= Equations de prédiction génomique

— Variétés améliorées
www.eucleg.eu

https://www.frontiersin.org/research-topics/11418/breeding-forage-and-
grain-legumes-for-sustainable-protein-production
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